Téma: Geny B-tubulinovych paralogl u rodu Aspergillus: taxonomicky vyznam a markery pouZitelné v
jejich rozliseni

Gen pro B-tubulin (benA) patfi k nejvice vyuzivanym genlim v taxonomii a identifikaci druh( u rodu
Aspergillus i u ostatnich hub. Napfti¢ druhy rodu Aspergillus se v genomech gen pro B-tubulin
vyskytuje bud v podobéjediného genu (benA), nebo mize byt pfitomen jesté paralogni gen tubC. Jak
bylo zjiSténo, oba paralogy bylyv taxonomii rodu Aspergillus opakované pouzity v kombinovaném
datasetu spolecné. Tato prace charakterizuje oba geny u fady druh( Aspergillus, reviduje v
soucasnosti pouzivané primery pro B-tubulin a prfedkldda nové primery pro pouziti u rodu Aspergillus,
které jsou vice specifické pro gen benA. Navic se snaZi fesit neprehlednou situaci kolem paralogt
navrZenim fady marker(, které vice ¢i méné specificky odlisi oba paralogy- parametry hodnotici
"codon usage", sloZeni bazi, délka intron, sekvenéni motivy. Soucéasti prace je i rozsahla studie
molekularni diversity 349 izolatl Aspergillus (PCR-fingerprint, sekvenace - ITS, benA, rpb2,
caM)pochazejicich z ¢eskych sbirek a klinického materialu, mezi nimiz bylo nalezeno celkem 82
druhd. Na jejim zakladé bude navrieno devét novych taxon(, které byly odhaleny i v ekonomicky
velmi vyznamnych sekcichjako jsou sekce Nigri, Fumigati nebo Aspergillus (Eurotium spp.). Pét druht
v sekci Aspergillus bude synonymizovano s jiz popsanymi druhy. Studie molekularni diverzity izolatd z
klinického materidlu (n=200) je unikatni jednak geograficky (nejsou podobné prace z Evropy), ale také
svym zamérenim nejen na invazivni aspergildzu.



